
Streszczenie pracy doktorskiej mgr Soni Trojan 

Promotor: prof. dr hab. Piotr Laidler 
Promotor pomocniczy: dr Kinga Kocemba-Pilarczyk 
Temat pracy doktorskiej: „The role of cancer-specific isoenzymes of phosphofructokinase II 
in the progression of malignant melanoma including the role of low-oxygen environment of 
tumor development” 
(„Znaczenie nowotworowo specyficznych izoenzymów fosfofruktokinazy II w progresji 
czerniaka złośliwego z uwzględnieniem roli niskotlenowego środowiska rozwoju guza”) – 
cykl publikacji 
 
CD146 (MCAM), opisywany jako białko indukujące przejście epitelialno-mezenchymalne 

(EMT), występuje w zwiększonej ilości w komórkach nowotworowych. Jak dotąd nie 

wyjaśniono jednak przyczyny zwiększonej ekspresji jego genu, wykluczając udział genetyki, 

co sugeruje, iż na jego regulację może wpływać epigenetyka. Badania podjęte w ramach pracy 

miały na celu  wyjaśnienie roli metylacji w regulacji ekspresji genu CD146. Wykonano analizę 

metylacji wyspy CpG obszaru promotorowego metodą MS-PCR i BGS w liniach 

komórkowych nowotworu prostaty i piersi, ujawniając heterogenną metylację w liniach MCF7 

oraz MDA-MB-231. Związek demetylujący spowodował wzrost ekspresji CD146  

we wszystkich badanych liniach komórkowych. Dodatkowo, analiza danych klinicznych 

potwierdziła związek ekspresji CD146 z EMT w obu typach nowotworu. Wyniki pracy 

pozwoliły na weryfikację danych literaturowych oraz potwierdziły udział mechanizmu 

epigenetycznego w kontroli ekspresji CD146. Wyniki te mają szczególnie istotne znaczenie  

w obliczu rosnącego znaczenia epigenetyki zarówno w diagnostyce jak i prognozowaniu 

onkologicznym. 

 
Summary 
 
CD146 (MCAM), described as a protein that induces epithelial-mesenchymal transition (EMT), 

is present in an increased amount in cancer cells. So far, however, the cause of the increased 

expression of his gene has not been elucidated, excluding the involvement of genetics, which 

suggests that its regulation may be influenced by epigenetics. The research undertaken as part 

of the work was aimed at explaining the role of methylation in the regulation of CD146 gene 

expression. CpG island methylation analysis of the promoter region was performed by MS-

PCR and BGS in prostate and breast cancer cell lines, revealing heterogeneous methylation in 

MCF7 and MDA-MB-231 lines. The demethylating agent increased the expression of CD146 

in all tested cell lines. Additionally, analysis of clinical data confirmed the relationship of 

CD146 expression with EMT in both types of cancer. The results of the study allowed  

for the verification of literature data and confirmed the involvement of the epigenetic 

mechanism in the control of CD146 expression. These results are particularly important in the 

face of the growing importance of epigenetics both in diagnostics and oncological prognosis. 

 

 

 


